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Evolutionary studies based on molecular biology 
is called “molecular evolutionary biology”, which is 
one of the major sources of bioinformatics. Living 
organisms have acquired a wide variety of functions 
during the course of the evolution by changing the 
information encoded by the genomes. Inversely, 
reconstruction of the evolutionary history about the 
function would bring us great insight into the function. 
In addition, such evolutionary information is useful 
for practical problems such as drug design and 
protein engineering. We develop new methods to 
extract biological knowledge by using evolutionary 
information from sequence data, structure data, 
genomic data, and post-genomic data. We also 
investigate individual problems of molecular biology 
from evolutionary viewpoint.
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■研究概要

　配列や立体構造などの分子生物学的データに基づ

く進化研究は分子進化学とよばれており、現在のバイ

オインフオマティクスの基礎を形作ってきた学問分野

である。生物はその進化の過程で、ゲノムにコードさ

れている情報を変化させ、多様な機能を獲得してきて

いる。逆に、その進化の過程を追跡して、そのような

機能が実現されてきた過程を再構築できれば、生物を

理解する上で役にたつ情報を得る事が期待される。ま

た、これらの解析によって得られる進化的情報は、創

薬やタンパク工学などの分野へも応用することができ

る。我々の研究室では、遺伝子の塩基配列、タンパ

ク質のアミノ酸配列や立体構造、ゲノム・データ、発現

プロファイルといった様々な分子生物学的データから

の生物学的な機能情報の抽出を行う事を目的として、

進化的な視点に基づいた新規の方法の開発と応用研

究を行っている。
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